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01包：
	服务项目名称
	主要服务内容
	服务
期限
	数量
	备注

	引物合成
	基因克隆，测序使用的引物合成
	30日
	5000 
碱基
	每对引物约50个碱基，对不同基因进行克隆及测序，需合成100对引物

	DNA测序
	菌剂开发中的菌种鉴定，基因型鉴定
	30日
	500 条
	菌种鉴定每次测序2个反应，克隆基因测序比对分析视基因长度决定，每800 bp为一个反应，共需测序500个反应

	细胞分选
	天然功能微生物菌株改造中实现快速细胞分选
	30日
	300样
	天然功能微生物菌剂研制，微生物种类繁多，根据功能对复杂菌剂中的微生物进行快速分选，鉴定，菌剂开发进程中，需300样品测试

	质谱检测
	绿色农药成分检测，土壤污染检测，农残检测
	30日
	60样
	新型绿色农药创制，化合物分子合成后的检测约20样，土壤修复后有害物质、农残定性定量分析约40样

	扫描电镜检测
	土壤样本检测，菌剂施加后污染土壤处理结果检测，微生物表面形貌检测
	30日
	60样
	污染土壤施加处理菌剂后，对照组及处理组均需测定多组样品。微生物表面沉积状态测定30样；固化物表面形态测定（如重金属沉淀物）30样

	LC-MS农残检测
	绿色农药成分检测，土壤污染检测，农残检测
	30日
	30样
	绿色农药成分，化合物合成后鉴定30样；对照组及处理组农残分子定性定量分析30样

	GC-MS农残检测
	绿色农药成分检测，土壤污染检测，农残检测
	30日
	30样
	绿色农药成分，化合物合成后鉴定30样；对照组及处理组农残分子定性定量分析30样

	微生物、动植物细胞结构观测
	复合菌剂筛选过程中微生物外貌形态观察；动植物细胞结构观测
	30日
	60样
	不同类别菌剂农药施加后，对番茄、西瓜、桃子等多种植物生长影响的检测，植物细胞结构变化观测60样

	ZETA电位分析
	土壤样本检测，胶体稳定性测定
	30日
	60样
	不同种类、浓度水肥、菌剂施加后，在土壤中的分散及稳定性测试，对土壤样本影响分析60样

	NMR化合物成分分析
	有机和无机物的成分、结构进行定性分析
	30日
	60样
	绿色农药成分，化合物合成后鉴定30样；对照组及处理组农残分子定性定量分析30样

	化合物分子结构鉴定
	绿色农药创制、天然菌剂开发中，化合物分子的异构体、异晶体、同系物鉴定
	30日
	200样
	自然界筛选大量天然菌剂及新型绿色农药成分合成中菌体代谢物测定，具有天然药效分子的结构鉴定，化合物异构体鉴定等200样

	土壤、农药污染物检测
	绿色农药成分检测，土壤污染检测，农残检测
	30日
	30样
	绿色农药制剂施用后对照组及处理组农残分子定性定量分析30样

	肥料C/N分析
	水肥一体化中新型肥料研制，碳氮比测定
	30日
	100样
	土壤水肥施加后，不同处理组碳氮比分析，针对不同土样，不同肥料测定碳氮比后调节施加比例，需测定约340样

	氨基糖检测
	土壤成分分析，微生物残体碳检测
	30日
	30样
	土壤成分分析，不同种类、浓度水肥、绿色农药施用后对土壤碳来源途径鉴定，微生物残体碳检测100样

	木质素检测
	土壤成分分析，植物残体碳检测
	30日
	30样
	土壤成分分析，不同种类、浓度水肥、绿色农药施用后对土壤碳来源途径鉴定，植物残体碳检测100样

	PLFA检测
	真菌标记物磷脂脂肪酸（PLFA）检测不同土壤中真菌的丰度,探讨其与外源有机物的关系
	30日
	40样
	土壤成分分析，不同种类、浓度水肥、绿色农药施用后对土壤微生物影响鉴定，土壤检测100样

	结合态脂类检测
	土壤成分分析，食品营养成分检测与质量控制
	30日
	30样
	不同种类、浓度水肥、绿色农药施用后对土壤碳组分影响，及果实营养成分影响鉴定，结合态脂肪含量检测100样




02包：
	服务项目名称
	主要服务内容
	服务期限
	数量
	 备注

	DNA测序及合成
	植物短序列测序和DNA合成
	30日
	2500个
	板栗、观赏海棠、苹果、草莓、葡萄、番茄、生菜等园艺作物，短序列测序和DNA合成。DNA短序列测序：HAP纯化，碱基范围11~59 mer；样本量：>=30 µl（未纯化）>=10 µl（已纯化）；浓度：>=100 ng/µl（未纯化）
>=50 ng/µl（已纯化）
样本量：OD260/280 1.8~2.0；片段长度>=200 bp
。DNA合成：HAP及PAGE纯化，需要满足常规PCR、染料法qPCR、一代测序、NGS、基因合成和基因亚克隆等下游实验应用。标配核酸定量和分子量（MASS）质量检测，可选纯度检测（CE）等定制QC质检项目；合成量完全由客户定制，OD及nmol合成单位任选。需要提供约2500个DNA短序列测序和合成服务。



03包：
	服务项目名称
	主要服务内容
	服务期限
	数量/单位
	备注

	
	
	
	
	

	转录组测序
	Illumina平台最低5G 数据，RNA抽提+建库+测序
	30日
	21个样本
	用于转录组分析，每组5-10个生物学重复，RNA:Total RNA:1-2.0μg/样本；RIN值≥7.5完整性；浓度≥100ng/μl；平均5万条clean reads,最低4万clean reads

	真核细胞转录组测序
	真核有参转录组  (DNBSEQ-T7平台)：用于测定样品中特定基因的表达情况以及相关通路富集情况；根据实验需求，实验分为空白组、阴性对照、阳性对照、实验组。每组样品至少3次生物学重复，组内每位同学送样1-2次。
	30日
	25个样本
	真核有参转录组  (DNBSEQ-T7平台)：用于测定样品中特定基因的表达情况以及相关通路富集情况；根据实验需求，实验分为空白组、阴性对照、阳性对照、实验组。每组样品至少3次生物学重复，组内每位同学送样1-2次。

	真核细胞转录组测序
	真核有参转录组  (DNBSEQ-T7平台)：用于测定样品中特定基因的表达情况以及相关通路富集情况；根据实验需求，实验分为空白组、阴性对照、阳性对照、实验组。每组样品至少3次生物学重复，组内每位同学送样1-2次。
	30日
	60个样本
	真核有参转录组  (DNBSEQ-T7平台)：用于测定样品中特定基因的表达情况以及相关通路富集情况；根据实验需求，实验分为空白组、阴性对照、阳性对照、实验组。每组样品至少3次生物学重复，组内每位同学送样1-2次。

	宏基因组检测和分析
	动物粪便样本的处理后检测和分析
	30日
	20个样本
	

	血浆非靶代谢组
	血液样本的处理后检测和分析
	30日
	21个样本
	

	小鼠睾丸超微结构电镜检测
	对三组小鼠睾丸进行超微结构检测
	30日
	3个样本
	

	委托业务费
	细胞转录组分析
	30日
	7个样本
	包含真核转录组-6G数据量-提取建库测序分析

	玉米代谢组
	非靶向测定玉米代谢物
	30日
	50个样本
	2组（对照组，高水分板栗多酚组）*5个样*5个重复

	玉米代谢组
	16s测序发酵玉米生物组成，分析差异组
	30日
	45个样本
	2组（对照组，高水分板栗多酚组）*5个样*5个重复

	技术服务-微生物多样性
	微生物组学测定
	30日
	32个样本
	实验四组，每组8个重复测定小鼠肠道内容物

	技术服务-植物精油活性
	GC-MS测定
	30日
	7个样本
	测定10种植物精油的活性成分

	技术服务-血液生化指标
	血液炎性因子测定
	30日
	7个样本
	测定炎性指标TNF-α*2、IL-6*2、IL-1β*2、IL-10*2

	技术服务-微生物多样性
	16sRNA检测
	30日
	35个样本
	对锦鲤35个肠段进行16sRNA检测，共计35段锦鲤肠道

	技术服务-脂肪真核有参转录组
	脂肪组织真核有参转录组学分析
	30日
	26个样本
	对奶牛脂肪进行脂肪真核有参转录组学分析

	技术服务-植物靶向代谢组学
	瘤胃液中黄酮代谢物定量分析
	30日
	39个样本
	对柑橘黄酮提取物及其饲喂奶牛后瘤胃液样品进行黄酮定性定量分析

	基因序列测序及组学测序（基因序列测定）
	大肠杆菌、沙门菌、志贺菌、金黄色葡萄球菌、链球菌等病原菌的耐药基因、毒力基因序列分析比对
	30日
	340个样本
	根据每个病原菌基因组分析获得相关基因的数量

	基因序列测序及组学测序（引物合成）
	用于耐药或者毒力基因的缺失株构建，蛋白表达载体构建及鉴定引物合成
	30日
	9000/1次
	根据待测基因数量设计相应引物

	基因序列测序及组学测序（基因序列测定）
	细胞中免疫相关基因的测定
	30日
	170个样本
	根据NCBI细胞基因组分析获得相关基因的数量，根据NCBI检索细胞中免疫分子基因的获得相关基因的数量并进行测序，一个基因平均需要5个反应，共测定34个基因

	基因序列测序及组学测序（引物合成）
	构建免疫基因表达载体所需的引物费用，蛋白表达载体构建及鉴定引物合成
	30日
	2000/1次
	根据免疫基因设计上下游构建载体的引物，一对引物长度平均为50，数量40对

	基因序列测序及组学测序（蛋白质TMT定量分析）
	就抗病毒物质作用病毒感染细胞后样品，进行蛋白组学测定与分析
	30日
	2个样本
	样品蛋白提取与纯度分析，TMT上机测定，与数据库比较分析

	基因序列测序及组学测序（真核有参转录组）
	弓形虫感染细胞后功能分析检测
	30日
	6个样本
	提取基因组，上机检测

	基因序列测序及组学测序（干预细胞凋亡检测）
	干预细胞凋亡检测
	30日
	45个样本
	干预后提取基因组，上机检测，获得基因变化胡数据

	基因序列测序及组学测序（粪便病毒检测）
	粪便病毒检测
	30日
	15个样本
	

	16s 测序
	PE300平台，细菌，DNA抽提+建库+测序+云平台分析
	30日
	90个样本
	用于群体mGAS分析，目前已有基因组测序数据，补充样品进行16S微生物多样性联合基因组分析

	转录组测序
	Illumina平台最低5G 数据，RNA抽提+建库+测序
	30日
	30个样本
	用于转录组分析，每组5-10个生物学重复，RNA:Total RNA:1-2.0μg/样本；RIN值≥7.5完整性；浓度≥100ng/μl；平均5万条clean reads,最低4万clean reads

	组织切片制作及染色
	IF染色、HE染色、Nissl染色
	30日
	75个样本
	针对肠道、肝脏等组织进行组织学观察，每组设置3个生物学重复



04包：
	服务项目名称
	主要服务内容
	服务
期限
	数量
	备注

	时序性转录组测序
	1. RNA提取：提取到的RNA质量要求，1ug以上，40ng/ul以上，RIN值大于7以上，条带清晰，无弥散；
2. 文库构建：插入片段检测单峰，分布均匀，呈标准正态分布，片段长度范围300-350bp
3. 测序策略为PE150，测序平台为T7平台
4. 测序文库的浓度≥5nM，体积≥20ul
5. 测序质量Q20大于90%，Q30大于85%
6. 测序序列通过后期比对检查，微生物、载体、叶绿体和线粒体等非测序目标片段的污染序列比例不超过10%
7. reads覆盖区在染色体上分布均匀，PCR偏好性不明显。
	30日
	420
	测序深度不小于6G，Q30>85%

	时序性代谢组测序
	1.样本提取，通过液质联用技术(LC-MS）对样本中的代谢物进行检测，使用自建库和本地库数据库进行代谢物鉴定，筛选差异代谢物和差异代谢通路
2.使用标准曲线与内标法进行代谢组学定量，具有卓越的准确性和精密度
3.提供代谢组和转录组或者宏基因组等相关多组学关联分析服务
4.标准化流程，结合内标与校准品能实现大样本重现性
	30日
	68
	分辨率>175000，MS/MS精度150-900Da

	转基因植株转录组测序
	1. RNA提取：提取到的RNA质量要求，1ug以上，40ng/ul以上，RIN值大于7以上，条带清晰，无弥散；
2. 文库构建：插入片段检测单峰，分布均匀，呈标准正态分布，片段长度范围300-350bp
3. 测序策略为PE150，测序平台为T7平台
4. 测序文库的浓度≥5nM，体积≥20ul
5. 测序质量Q20大于90%，Q30大于85%
6. 测序序列通过后期比对检查，微生物、载体、叶绿体和线粒体等非测序目标片段的污染序列比例不超过10%
7. reads覆盖区在染色体上分布均匀，PCR偏好性不明显。
	30日
	130
	测序深度不小于6G，Q30>85%

	引物合成
	采用固相亚磷酰胺三酯法，合成测定基因的引物
	30日
	20000
	100%合成率

	载体、PCR产物测序
	利用Sanger法，验证基因克隆和表达结果
	30日
	1500
	100%准确率

	设计分析图注释图制图费
	A1(841mm*594mm)，≥120g
	30日
	40
	

	设计空间制图费
	A1(841mm*594mm)，≥120g
	30日
	30
	

	材料标记图制图费
	A1(841mm*594mm)，≥120g
	30日
	30
	

	展板制作费
	A1(841mm*594mm)，≥12mm厚
	30日
	5
	



05包：
	服务项目名称
	主要服务内容
	服务
期限
	数量
	备注

	转录组测序
	10XGenomics单细胞转录组测序
	30日
	2个样本
	样本中基因表达分析；样本单细胞悬液制备和质检，10XGenomics单细胞转录组测序，交互式生物信息云分析，出具测试报告

	微生物多样性分析
	食品样品中微生物多样性
	30日
	72个样本
	采用3代测序技术，交互式生物信息云分析，出具测试报告

	DNA测序
	微生物宏基因组测序
	30日
	24个样本
	食品中微生物宏基因测序鉴定；Illumina Novaseq测序，PE150文库，10g数据量

	营养成分分析
	食品中有机酸含量检测
	30日
	40个样本
	参照国标方法，出具CNAS认证实验室报告

	氨基酸分析
	食源性蛋白肽检测
	30日
	20个样本
	前处理：参考GB 5009.124-2016；水解氨基酸方法：参考GB/T 5009.124-2016；游离氨基酸方法：参考何春霞等（2023）；每个样品分别检测水解和游离氨基酸，共20个样品，每个样品2个平行。出具测试报告。

	肽段鉴定
	食源性蛋白肽物质结构鉴定
	30日
	20个样本
	前处理：多肽溶液通过Agilent Bond Elut C18柱子（Agilent, 12102025）除盐；色谱条件：采用液相色谱系统UPLC3000（Thermo Fisher Scientific）或EASY-nLC 1200纳升级液相（Thermo Fisher Scientific），通过电喷雾源与质谱Q-Exactive plus（QEplus，Thermo Fisher Scientific）串联仪器方法进行肽段鉴定；质谱条件为：正离子模式FullMS-MS/MS方法进行数据采集所有肽段信息。以数据依赖模式收集离子信号；母离子扫描分辨率为70, 000，400 m/z，质荷比范围为150-2000 m/z，对丰度最高前10个母离子碎片离子通过高能碰撞诱导解离模式，MS/MS扫描分辨率为17, 500，碰撞能为30，动态剔除（带电荷为1或者＞8的剔除；动态剔除：30 s）；数据分析：采用PEAKS 8.5软件进行对质谱下机数据进行计算或搜库比对；每个样品需鉴定出50+条2-6肽，并进行定量，肽段含量总和大于25%，共20个样品，每个样品2个平行。

	淀粉分子量测试
	淀粉分子量的测试
	30日
	20个样本
	凝胶色谱-SEC-MALLS法

	支链淀粉分布测试
	支链淀粉链长分布的测试
	30日
	20个样本
	离子色谱-ICS法

	扫描电镜测试
	扫描电镜测试
	30日
	144个样本
	放大倍率：20~2000倍；分辨率：1.0-2.0nm；最大样品容纳尺寸：100mm



